
 

 
Broad bean V virus (BBVV) 

Virus V del haba 
 
Taxonomía:Familia: Potyviridae; Género: Probable Potyvirus.  
 
Descripción: Partícula filamentosa, flexuosa y sin envuelta, de 675-750 nm de longitud. 
 
Huéspedes: Haba. 
 
Sintomatología: Causa mosaico. 
 
Transmisión: Se transmite por pulgones Aphis fabae de forma no persistente y por inoculación mecánica . 
 
Distribución geográfica: España.  
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