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Wheat dwarf virus (WDV) 

Virus del enanismo del trigo 

 

Taxonomía: Familia: Geminiviridae; Género: Mastrevirus 

 

Descripción: Las partículas virales son geminadas de 20x30 nm, contienen una 

molécula de DNA de cadena simple circular de 2,7 kb y pequeños oligonucleótidos para 

la síntesis de la cadena de DNA complementaria. Globalmente se distinguen dos cepas, 

la cepa cebada y la cepa trigo, con una identidad nucleotídica del 83-84 %.  

Huéspedes: Avena, cebada, centeno, poa, raigrás, trigo y otras Poaceas. 

Sintomatología: La infección con este virus induce un enanismo severo y un exceso de 

ahijamiento. Las hojas presentan amarilleos, tamaño reducido y se secan a medida que 

la infección avanza. Infecciones tempranas provocan la muerte prematura de la planta.  

Transmisión: Se transmite de manera persistente-circulativa por Psammotettix alienus 

(Dahlb.) y P. provincialis (Ribaut, 1925). 

Distribución geográfica: Europa, Asia y Norte de África. En España fue descrito por 

primera vez en 2003. 
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